Profil ekspresji genéw w gruczolakach przysadki

Gruczolaki przedniego ptata przysadki sajczstsz przyczyry zaburzé ukiadu
podwzgoérzowo-przysadkowego i stangwi okoto  10%  wszystkich  guzéw
wewnmntrzczaszkowych. Mechanizm odpowiedzialny za pategegruczolakdéw przysadki nie
zostat jeszcze w petni wyjaiony i wykazuje ranice w poszczegoélnych typach komorek
przysadki.

Gtownym celem pracy jest badanie profilu ekspreggnow w ranych typach guzéw
przedniego ptata przysadki, w szczegébioporownanie profilu molekularnego guzéw
nieczynnych hormonalnie w stosunku do guzow czyhnyc

Niezaleznie od celu gtébwnego konieczne jest wypracowanigothdranskryptomicznych
dla analizy profilu ekspresji gendw w guzach przisa ktébre mae by oshgnicte
poprzez réne modele analizy. Jednym z #iarych modeli analizy jest badanie ekspresiji
transkryptowPOMC, GH, PRL, TSHb, LHb, FSHb i «SU potencjalniecharakterystycznych
dla poszczegdlnych typow gruczolakow. Alternagyjest take poréwnanie profilu ekspresiji
guzéw przysadki do gruczolakéw innych rgté@w wydzielania wewgtrznego.

Dodatkowym celem pracy jest niezata weryfikacja rénic w ekspresji mato poznanych
genow: FOLR1, BAGL i LAPTM4B, ktérych udziat w transformacji nowotworowej guzow
przysadki zostat zaproponowany przez Evansa i wis2001 roku oraz Morrisa i wsp.
w 2005 roku.

Badanie zostato przeprowadzone w grupie: gruczelagfzysadki §UM w Katowicach);
gruczolakoéw pcherzykowych tarczycy (Narodowy Instytut Onkologi Gliwicach) oraz
gruczolakéw przytarczycSUM w Bytomiu), przy wyciu mikromacierzy i iléciowej reakcji
PCR w czasie rzeczywistym.

Przeprowadzona analiza profilu ekspresji genéw wcrplakach przysadki wykazata,
ze ranice w profilu ekspresji poréwnywanych guzow prajldass znacace, jednake
transkryptomy gruczolakéw funkcjonalnych i niefujdaalnych (immunohistochemicznie
ujemnych) nie stanowigrup w petni rozjcznych.

W przypadku poréwnania immunohistochemicznie ujechnygruczolakow przysadki
z gruczolakami tarczycy i przytarczyc stwierdzon® gruczolaki przysadki stanoyvi
pod wzgédem swojego profilu ekspresji gendw ggupajbardziej odgbng ze wszystkich
analizowanych gruczolakbw endokrynnych, a proceansfiormacji nowotworowej
w gruczolakach przysadki przebiega najprawdopodghbm innym poziomie aiw rownie
tagodnych gruczolakach przytarczyc czy gruczolakaoteycy.

Niezaleznie przeprowadzona walidacja wynikow Evansa i vespz Morissa i wsp. potwierdza
wyzszg ekspresj genu FOLR1L w gruczolakach niefunkcjonalnych i ujemnych
immunohistochemicznie oraz geBAG1 w gruczolakach funkcjonalnych.
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PCR



