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Ocena osiggniecia naukowego stanowigcego podstawe ubiegania si¢ o nadanie
stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk biologicznych, dyscyplinie biologia oraz
dorobku naukowego, dziatalnosci dydaktycznej, popularyzatorskiej oraz wspétpracy

miedzynarodowej doktora Mateusza Bujko

Pan dr Mateusz Bujko jest absolwentem Miedzywydziatowego Studium Biotechnologii
Szkoty Gtéwnej Gospodarstwa Wiejskiego i Centrum Onkologii-Instytut im. M. Sktodowskiej-
Curie w Warszawie. Doktorat zatytutowany ,Ocena wartosci klinicznej zmian w genach
naprawy DNA: MGMT, MLH1, MSH2, ATM i NBS1 dla skutecznosci chemioradioterapii z
zastosowaniem temozolomidu u chorych na glejaki o wysokim stopniu ztosliwosci” obronit w
roku 2010 w Centrum Onkologii-Instytut im. M. Sktodowskiej-Curie w Warszawie. Doktorat
zostat wyrdzniony. Podczas doktoratu odbyt krétkoterminowy staz w laboratorium
zagranicznym co uwazam za decyzje dyskusyjng. Krétkie wyjazd studyjny nie zastgpi
dtugoterminowego stazu, ktéry moze by¢ bardzo pomocny w prawidtowym rozwoju
naukowym. Po doktoracie zostat cztonkiem grupy badawczej prof. Janusza Siedleckiego i
zostat zatrudniony na stanowisku adiunkta w Centrum Onkologii-Instytut im. M. Sktodowskiej-

Curie w Warszawie.

Ocena osiaggniecia naukowego stanowigcego podstawe do ubiegania sig o stopien

doktora habilitowanego
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Jako osiggniecie naukowe zatytutowane ,Zaburzenia metylacji DNA w wybranych

nowotworach cztowieka i ich znaczenie w patogenezie choroby nowotworowej” dr Mateusz
Bujko przedstawit cykl 9 oryginalnych publikacji opublikowane w czasopismach z listy JCR.
Prace zostaty opublikowane w latach 2011-2018. W pieciu wchodzacych w sktad osiggnigcia
pracach nazwisko Habilitanta zajmuje czotowe miejsce: jest pierwszym autorem czterech
artykutow i ostatnim autorem w jednym artykule. W pozostatych pracach jest drugim
autorem. Sumaryczny IF prac wchodzacych w sktad osiggniecia wnosi 20,3. Nalezy
wspomnieé, ze jak dotychczas liczba cytowan catego cyklu jest tych prac jest niska (67
cytowan) z czego ponad potowa (46) przypada na 3 prace. Tym samym mozna oceni¢, ze
warto$é pozostatych szesciu prac moze by¢ oceniana jako mierna ale nalezy bra¢ pod uwage
fakt, ze publikacja czesci z nich miata miejsce na przestrzeni ostatnich dwéch lat. Warto
podkreéli¢, ze we wszystkich pracach stanowigcych podstawe ocenianego osiggniecia dr
Mateusz Bujko jest pierwszym i drugim autorem, a procentowy udziat habilitanta jest wysoki i
nie budzacy zastrzeze, co potwierdzaja zataczone do dokumentacji oswiadczenia
Wspétautordéw dotyczgce ich udziatu w powstaniu tych prac. Wyjatek stanowi praca nr 9 —
pierwszy raz spotkatem sie z sytuacja, ze drugi autor ma wigkszy udziat w pracy od autora
pierwszego, korespondencyjnego. Generalnie udziat dr Bujko w powstanie ocenianego
osiggniecia naukowego objetego postepowaniem habilitacyjnym obejmowat zaplanowanie i
wykonanie doswiadczen, analizie i interpretacje wynikdw oraz wspoétudziat w przygotowaniu
manuskryptu. Zwraca uwage ubogi warsztat eksperymentalny habilitanta obejmujacy tylko
analize metylacji DNA i ekspresji genow i jest bezposrednio zwigzany z zainteresowaniami
naukowymi dr. Bujko, ktéry od poczatku skupia sie na analizie metylacji DNA i ekspresji
wybranych genéw w nowotworach cztowieka, i tego tez dotyczy cykl publikacji stanowigcy
osiggniecie naukowe. Jako punkt wyjscia nalezy przyja¢ prace opublikowana w Molecular
Carcinogenesis w roku 2011. Praca koncentruje sie na identyfikacji regionéw promotorowych
gendw, ktore ulegajg nieprawidtowej metylacji w raku jelita grubego. Analizujgc dane
kliniczne dr Bujko z zespotem wykazat zwigzek metylacji promotora GPR101 z czasem do
wznowy u chorych na raka jelita grubego w stopniu IV. Wymiernym efektem tej pracy jest
opracowania metody pozwalajacej na izolacje metylowanego DNA i analiza wielkoskalowa
profilowania metylacji DNA. Metylacji DNA poswigcona jest kolejna praca eksperymentalna
wchodzaca w sktad cyklu, opublikowana w International Journal of Hematology (2014).
Autorom zespotu kierowanego przez dr. Bujko udato si¢ udowodni¢, ze inaczej niz w guzach

litych, gdzie obserwuje sie obnizenie poziomu zawartosci metylocytozyny i metylacji
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sekwencji powtérzonych, w rozwoju biataczki dochodzi do nasilenia metylacji DNA. Dr Bujko

kontynuowat ten temat przechodzac z wielkoskalowych metod profilowania metylacji DNA na
identyfikacje regionow genomowych hipermetylowanych w biataczkach. Dr Bujko poréwnat
poziom metylacji DNA promotoréw gendw z rodziny CEBP (CEBPA, CEBPD, CEBPE, CEBPZ) oraz
genow z rodziny HOX (HOXA4, HOXAS oraz MEIS1) i wykazat podwyzszony poziom metylacji
regionow regulatorowych CEBPA oraz CEBPD, ktéry zostat odwrotnie skorelowany z
poziomem ich ekspresji. Podobny schemat dr Bujko zaobserwowat dla gendw HOXA4 i
HOXAS. Wyniki tych badan zostaty opublikowane w Leukemia Research (2014), Molecular
Medicine Reports (2015) i Blood Research (2015). Wyniki te s3 bardzo cenne, gdyz majg
przetozenie kliniczne i umozliwiajg podziat pacjentéw z biataczkg ze wzgledu na efekt terapii.
W kolejnych pracach, opublikowanych w roku 2015 w Gastroenterology Research and Practice
i w 2017 w International Journal of Oncology dr Mateusz Bujko kontynuowat badania
ukierunkowane na identyfikacje regionéw genomowych hipermetylowanych w raku jelita
grubego. Prace te sg poswiecone oceny zwigzku pomiedzy nieprawidtowg metylacjg DNA i
ekspresja wybranych czasteczek powierzchniowych. Dzieki serii dobrze zaprojektowanych
eksperymentow udato sie ustali¢ zalezng od metylacji DNA, nieprawidtowg ekspresje genu
MUPCDH kodujgcego czasteczke powierzchniowg z rodziny kadheryn oraz fosfatazy
tyrozynowej PTPRH. Ponadto wykazano, ze inhibitor metylotransferaz DNA przywraca

prawidtowg ekspresje analizowanych genow.

W pracy opublikowanej w Molecular and Cellular Endocrinology (2018) dr Bujko
powraca do zagadnienia oceny globalnej analizy metylacji DNA w procesach nowotworzenia.
Dzieki badaniom prowadzonym przez dr. Bujko dowiadujemy sie, ze poziom metylacji DNA
umozliwia odréznienie nieczynnych funkcjonalnie gruczolakéw przysadki i prawidtowej tkanki

przysadki.

Ostatnia praca w cyklu, opublikowana w Journal of Neuro-oncology (2016) poswigcona
jest profilowaniu wzoru metylacji DNA w wycinkach utkania oponiakdéw oraz wycinkach
prawidtowych opon mézgowych. Umotzliwito to identyfikacje promotora genu DLC1, jako
jeden z regionéw genomowych o odmiennym poziomie metylacji DNA w oponiakach i
probkach kontrolnych. Zidentyfikowany region o odmiennym poziomie metylacji jest jednym z
trzech alternatywnych promotoréw DLC1 i jednoczesnie tym, ktorego nieprawidfowej

metylacji wczesniej nie opisano.
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Podsumowujgc, przedstawione do oceny osiggniecie naukowe to spdjny tematycznie

zestaw odkry¢ naukowych o znaczeniu poznawczym, ale réwniez praktycznym. Stawiane
pytania i odpowiedzi na nie sg oryginalne. Prace wchodzgce w sktad cyklu cechuje wysoki
poziom naukowy i w znacznym stopniu poszerzajg wiedze o znaczeniu zaburzen metylacji

DNA w chorobach nowotworowych.
Ocena ogodlna dorobku naukowego

Dr Mateusz Bujko jest wspétautorem 29 publikacji, z ktérych az 28 ukazato si¢ po
doktoracie z czego 19 nie weszto w sktad osiggniecia habilitacyjnego. Wsréd prac
opublikowanych po doktoracie znajdziemy prace metodyczne, artykuty opisujgce inne niz
epigenetyczne aspekty genetyki nowotwordw ale takze prace blisko zwigzane z tematyka
osiagniecia naukowego, w ktérych jednak rola Habilitanta nie byta wiodaca. Prace te
publikowane sg w dobrych czasopismach i cytowane przez innych naukowcéw. O odzewie z
jakim spotkaty sie badania prowadzone przez Habilitanta moze Swiadczy¢ przyzwoity indeks
Hirscha, ktéry w momencie wystgpienia z wnioskiem o wszczecie postepowania
habilitacyjnego wynosit 9 za$ liczba cytowar siegneta 181. Niestety, dr Bujko nie jest
autorem/wspotautorem zadnej pracy przegladowej, co wida¢ podczas lektury autoreferatu.
Prace przeglagdowe nie tylko rozwijajg styl naukowy i umiejetnosci syntezy tresci, ale réwniez
ugruntowuja pozycje autora/éw jako ekspertow w opisywanej tematyce. Warto podkreslic, ze
Habilitant zdobyt znaczace doswiadczenie w kierowaniu projektami naukowymi. Byt
kierownikiem dwéch projektéw przyznanych przez Narodowe Centrum Nauki (IUVENTUS
PLUS i SONATA), a obecnie jest kierownikiem projektu OPUS (takze NCN). Byt takie

wykonawcg w czterech innych projektach.

Z innych osiaggnieé¢ naukowych nalezy podkresdli¢, ze dr Mateusz Bujko jest czynnym
recenzentem oceniajgcym manuskrypty sktadane w dobrych czasopismach naukowych, a jego
osiggniecia byly dwukrotnie nagradzane. Podsumowujgc, pozytywnie oceniam ogdlny

dorobek naukowy Habilitanta i jego do$wiadczenie w kierowaniu badaniami naukowymi.

Ocena dorobku dydaktycznego i popularyzatorskiego oraz wspétpracy

miedzynarodowej

Mimo, ze dr Mateusz Bujko nigdy nie byt pracownikiem naukowo-dydaktycznym moze
sie pochwali¢ dorobkiem dydaktycznym i popularyzatorskim. Po doktoracie podejmowat sig
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opieki nad studentami robigcymi prace inzynierskie i magisterskie (facznie 4 osoby) i jest

promotorem pomocniczym w dwdch przewodach doktorskich. Dr Bujko jest takze czynnym
popularyzatorem nauki wspoétorganizujgc miedzy innymi warsztaty w Centrum Onkologii
Instytutu im. M. Sktodowskiej-Curie i wystepujagc w roli konsultanta naukowego filméw

popularno-naukowych. Takie zaangazowanie jest bardzo cenne.

Chociaz Habilitant nie odbyt diugoterminowego zagranicznego stazu podoktorskiego
moze sie pochwali¢ osiggnieciami w zakresie wspotpracy miedzynarodowej. Nie tylko
prezentuje wyniki swoich badari naukowych na konferencjach miedzynarodowych ale réwniez

byt wykonawca w polsko-francuskim projekcie naukowym.

Powyisze fakty $wiadcza o tym, ze dr Mateusz Bujko zdobyt doswiadczenie we

wspotpracy miedzynarodowej posiada takze dorobek dydaktyczny i organizacyjny.
Whioski koricowe

Podsumowujac, zyciorys naukowy Habilitanta pokazuje, ze w trakcie swojej kariery
naukowej systematycznie dazyt on do osiggniecia samodzielnosci naukowej, czego
ukoronowaniem jest projekt OPUS ktéry umozliwi habilitantowi stworzenie nowego zespotu
badawczego. Dr Bujko wydaje sie by¢ takie dobrym mentorem co tym lepiej wrdzy
kierowanemu przez niego zespotowi badawczemu. Przedstawione mi do oceny osiggniecie
naukowe oraz dorobek naukowy, dydaktyczny oraz wspétpraca naukowa S$wiadczy o
doswiadczeniu i zdolnosci do prowadzenia badan naukowych przez Habilitanta. Jestem
przekonany, ze spefnia wymagania okres$lone w art. 16 Ustawy z dnia 4 marca 2003 r. o
stopniach i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki z pdzniejszymi

zmianami.

dr hab. Tomasz Poptawski
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